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Introduccion: El diagnéstico de las lesiones malignas linfoides puede apoyarse con el estudio
de clonalidad, ya que todas las células tumorales tienen un origen clonal comin. En el caso de
los procesos linfoproliferativos B la clonalidad puede demostrarse analizando el reordenamiento
tanto del gen que codifica para la cadena pesada como los genes que codifican para las cadenas
ligeras de inmunoglobulinas. Otro signo indirecto de clonalidad lo podemos obtener estudiando
por inmunofenotipo la expresion de cadenas ligeras en la poblacion linfoide de interés, en la que
una expresion de tipo monotipico serd sospechosa de malignidad. En este trabajo hemos evaluado
la relacién entre el resultado del reordenamiento de cadenas ligeras y el tipo de cadena ligera expre-
sada en caso de linfomas B de tipo no Hodgkin (LNH-B).

Material y métodos: Seleccionamos 51 casos de LNH-B (26 DLBCL, 15 linfomas foliculares, 3
linfomas marginales y otros (7)), diagnosticados en nuestro centro entre 2008 y 2010. En todos
ellos se llevd a cabo un estudio de reordenamiento de cadenas ligeras mediante técnicas de biologia
molecular analizando el reordenamiento de la cadena kappa, del kappa deleting element y de la
cadena lambda, segn el protocolo BIOMED-2. Por otro lado, también se determiné en cada caso
la expresién de cadenas ligeras por inmunohistoquimica o citometria de flujo.

Resultados: En 15 casos se observé expresion monotipica de cadenas ligeras kappa. En éstos,
la concordancia con el resultado de los estudios de reordenamiento molecular (reordenamiento
kappa clonal) fue observado en 9 casos (60%), mientras que en 4 casos no se observé ningin
reordenamiento clonal, y en 2 casos se observé un reordenamiento clonal lambda. En 16 casos se
observé expresién monotipica de cadenas ligeras lambda. En éstos, la concordancia con el resulta-
do de los estudios de reordenamiento molecular (reordenamiento kappa deleting element y/o reor-
denamiento lambda clonal) fue observado en 15 casos (94%). En 20 casos, no pudimos demostrar
expresion monotipica de cadenas ligeras. En estos casos, el estudio molecular fue el que mostré
mayor variabilidad de resultados, hallindose un patrén clonal en uno o mds de los segmentos
estudiados en el 70% de los casos.

Conclusidn: El tipo de cadena ligera expresada por las células tumorales no coincide siempre con
el reordenamiento observado a nivel molecular, siendo el estudio del reordenamiento de la cadena
kappa menos concordante que el de la cadena lambda con el tipo de cadena ligera expresada (60%
vs 94%). Asimismo, en el 70% de los casos que no dan lugar a proteina detectable con los anticuer-
pos utilizados se observa algin reordenamiento clonal de cadenas ligeras, reordenamientos que
interpretamos como no funcionales.



